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Etudes 
 

2012: Docteur en Sciences de la Vie et de la Santé, spécialité Génomique Humaine, 

Faculté de Pharmacie, Université de Lorraine, Nancy, France. 

2008-2009: Master Recherche «Biologie Moléculaire, Structurale et Cellulaire», Faculté 

des Sciences, Université Henri Poincaré, Nancy, France. 

2007: Licence «Sciences de Laboratoire», Université Libanaise, Saida, Liban. 

 

Formation Continue 
 

2014: R Language Programming, Johns Hopkins University, avec distinction, Etats Unis 

d’Amérique. 

2014: The Data’s Scientist Toolbox, Johns Hopkins University, Etats Unis d’Amérique. 

2013: Initiation au langage PERL, INSERM, Paris, France. 

2011: Analyses bio-informatique des séquences moléculaires, INSERM, Paris, France. 

 

Qualification et compétences 
 

Bioinformatique: 

- Langage de programmation R 

- Traitement de données de séquençage nouvelle génération 

- Design d’amorces 

- Recherche d’homologie de séquences 

- Analyses d’haplotypes 
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Statistiques:  

- Estimation de la fréquence allélique  

- Calcul de la déviation de l’équilibre Hardy–Weinberg 

- Estimation du coefficient de déséquilibre de liaison  

- Calcul de la puissance statistique  

- Analyses d’associations génétiques  

- Analyses d’interactions gène-gène et gène-environnement 

  

Biologie moléculaire:  Biologie cellulaire: 

- Extraction d’acides nucléiques    

- Culture et différenciation cellulaire 

- PCR temps réel (Applied Biosystems et Roche)  

- ELISA et immuno-histochime 

- Hybridation RNA in situ 

 

Expérience Professionnelle  
 

2015 -2016: Post-doctorat à temps partiel (20%), UMR INSERM U 1122, IGE-PCV 

«Interactions Gène-Environnement en Physiopathologie Cardio-Vasculaire» (précédent 

Unité de Recherche EA 4373 «Génétique Cardiovasculaire»). 

2014-Présent: Assistant Professeur, Master 1 : Physiologie et Biologie Cellulaire, Faculté 

des Sciences, Sections 1 et 5, Université Libanaise. 

 Cours de génétique fondamentale et génome.  

 Cours de biologie moléculaire et cellulaire. 

 Cours de Génétique moléculaire. 

2012-2014: Post-Doctorant, Institut de la Vision, Université Pierre et Marie Curie - 

Sorbonne, Paris, France. 

2009-2012: Doctorant contractuel chargé d’enseignements (192 heures), Faculté de 

Pharmacie, Université de Lorraine, Nancy, France. 

 Cours de biologie animale (7,5 heures). 

 Travaux pratiques de biologie expérimentale (50 heures), immunologie (72 heures), 

bactériologie (15 heures) et de virologie (26 heures). 

2011: Co-encadrement d’un étudiant de Master 2 Recherche, Université de Lorraine. 

 

Prix et Bourses 
 

2009-2012: BOURSE DE RECHERCHE REGION LORRAINE. 
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Conférences internationales  
 

A- Présentations orales 

2014: Faculté de Medecine, American University of Beirut, Liban. 

2014: Fifth annual Young researchers in Life Sciences conference, Paris, France. 

2014: UniGR-Workshop Systems Biology, Epigenetics & Systems Analysis, Saarbrücken, 

Allemagne. 

2013: International Society for Genetic Eye Diseases & Retinoblastoma, Ghent, Belgique. 

2012: Sixth Santorini International Conference, Santorin, Grèce.  

2010: Fourth International Meeting of the French Society of Hypertension, Paris, France.  

B- Présentations poster: 

2014: ARVO conference, Orlando, Florida, Etats Unis d’Amérique. 

2011: 5th International Meeting of the French Society of Hypertension, Paris, France.  

2010: 5th Santorini International Conference, Santorin, Grèce. 

 

Scientifique Association membres 

  

2013-2014: Membre de l’Association for Research in Vision and Ophtalmology.  

2011: Membre de l’European Society of Pharmacogenomics and Theranostics. 

 

Langues 
 

Français: Courant         

Anglais: Courant 

Arabe : Langue Maternelle 

 


